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1
Oilseed Rape
Brassica napus L.
Drakkar Drakkar
“OO 5
““double low”” 8
Brassica napus L. B.rapa
B.oleracea
95 B.rapa
B.oleracea
38
60
83
14 5 16 3
58
2
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secondary dormancy

65 67
20
27
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3
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B.rapa B.juncea

30

55

70

67

30

62 82

66

5 10
2 4 27
6
100 120 20
80
37 60 68

27
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Raphanus raphanistrum

57 B.nigra

57 83  R.raphanistrum
36

57

B.rapa

B.rapa

0.4 1.5 78 0.2

B.rapa
97
B.rapa 2
63

B. juncea
56 25 42
1:1
12 B. Juncea

B.nigra

7 44

R. raphanistrum
1 600

B.rapa
45
89

53  B.juncea
45

56

99
B.rapa 13.6
6.5 7.1

10

B. juncea
0.3 1.1 6

R. raphanistrum

0.05 95% : 0.006



0.2 14

74 97 R. raphanistrum
R. raphanistrum
91
1 6 7
39 36um 22 20um
( 26 82) 60
60 64 92 94 100
3m 48
10m 90 54
73 2km
69
1 2km 0.2 2.5 3km 0.15
75
1
70
62 82 4 5 70
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38 95 2

19 30umol
61 Drakkar
1
bar,
barnase, barstar, Brassica napus L., MS1RF1, OECD Ul: ACS-BN@@4-7 x ACS-BN@@
1-4 MS1RF1
bar, barnase, Brassica napus L., MS1, OECD Ul: ACS-BN@@4-7
MS1
bar, barstar, Brassica napus L., RF1, OECD Ul: ACS-BN@@1-4
RF1 MS1RF1
MS1 RF1 1-1 p.9
1-2 p.10
Streptomyces hygroscopicus bar
GTG - ATG
AGC - GAC GTG - ATG
AGC - GAC
bar PAT
PAT 98
bar barnase barstar

1-1 1-2  1-3 p.11



1-1 MS1
kbp
bar
: pTiB6S3 3
37 0.2 3 ( 21:9)
Streptonyces hygroscopicus
PAT
bar | 0.6 ( 93) bar N-
2 GTG  AGC ATG  GAC
Arabidopsis thaliana
PSsuAra | 1.9 RuBisCo SsuAra( 47)
TP
barnase
: pTIT37 3
3'nos 0.3 3 ( 20)
Bacillus amyloligquefaciens RNA
barnase |0.3
30)
PTA29 15 Nicotiana tabacum TA29
80
neo
Agrobacterium tumefaciens pTiT37
Pnos 0.4 neo
20
Escherichia coli Tn5 neomycin
neo 1.0 phosphotransferase NPT
) 4  ATG
72
Agrobacterium tumefaciens 3
3'ocs 0.9
19
RB 0.02 pTiB6S3 T-DNA
LB 0.02 pTiB6S3 T-DNA




1-2 RF1
kbp
bar
: pTiB6S3 3
397 -2 3 ( 21:9)
Streptonyces hygroscopicus
PAT
bar .6 ( 93) bar N-
2 GTG  AGC ATG  GAC
Arabidopsis thaliana
PSsuAra -9 rubisco SsuAra( 47)
TP
barstar
, pTIT37 3
3'nos .3 3 ( 20)
Bacillus amyloliquefaciens
barnase
barstar .3 BARNASE
30
PTA29 5 Nicotiana tabacum TA29
80
neo
Agrobacterium tumefaciens pTiT37
Pnos .4 neo
20
Escherichia coli TnS neomycin
neo 0 phosphotransferase NPT
) 4  ATG
C 7
Agrobacterium tumefaciens 3
3'ocs .9
19
RB .02 pTiB6S3 T-DNA
LB .02 pTiB6S3 T-DNA

10




1-1 bar

1-2 barnase

1-3 barstar

MS1 RF1
1-1 p.9 1-2 p.10

PAT

bar PAT
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PAT L-

93
PAT
98 PAT
BARNASE
BARNASE 110
RNA 3,5-
2'-0H 2',3'-
3'- 33
31
76
43
barnase PTA29
RNA BARNASE
RNA
23 31 50 PTA29 barnase
37 2
PTA29
BARSTAR
BARSTAR BARNASE 28 31 BARSTAR
BARNASE 1:1 BARNASE
29 31 85
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BARNASE

bar

PAT
PAT

BARNASE
barnase

88

BARSTAR
barstar

BARNASE

F1

46
F1 barnase
MS1 barstar RF1
F1 F1 BARSTAR
51
barnase barstar
93
PTA29
50
barnase
PTA29
BARSTAR BARNASE 1:1
49 52
BARNASE
Bacillus intermedius
BINASE BINASE
85 BARSTAR
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101 BARNASE 20 25
Streptomyces 35
BARSTAR 32
BARSTAR
BARSTAR
30 31 35 85 BARSTAR
2
MS1 RF1 pTTM8RE pTVE74RE
pGV825 17
pTTM8RE pTVE74RE 15,339bp 15,225bp
1-1 1-2
2 p-15 3 p-16
pTTM8RE pPTVE74RE  T-DNA /
Sm/Sp Kank  ORIpBR barstar
Sm/Sp Kank
ORIpBR  E.coli barstar
pTTM8RE barnase
BARNASE
BARNASE
T-DNA
2, p-4, Figure LO3b
pTTM8RE PTVE74RE Agrobacterium tumefaciens
E.coli

14



kanR PSsubra
14000
2000 Fnos
12000 pTTMSRE ‘ bamase
4000
ORI pBR 15339 bp
10000 PTAZS
G000
barstar ] '
Pnos
Smisp /A o
x“l‘-——_—-
LB 3 ocs
2-1 pTTM8RE

2-2  pTTMSRE
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RE  zq7

—— T
kanR PSsuhra
14000
2000
3 nos
200 pTVET4RE A verser
4000
ORI pBR 15225 bp
10000 PTAZY
G000
barstar 8000 ’
Fnos
- A
i - ¥ ocs
LB

3-2 pTVET74RE

3-2 PpTVET74RE
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MS1 pTTM8BRE LB RB T-DNA neo
barnase bar
3'0cs-/ned-Pnos-PTA29- barnasea-3nos-PSsuAra-|  bar-3'g7 2-1,
p.-15 RF1 PpTVE74RE LB RB T-DNA
neo barstar bar
30c§4ned4Pnoﬁ—FTAZJ%barstad;ShosLFSsuArdJ bad4397
3-1, p-16
MS1 RF1 ( 18)
pTTM8RE pTVE74RE E.coli NC1061
pRK2013 E.colr HB101 A. tumefaciens
C58C1RIf° PTTM8RE PTE74RE A. tumefacines C58CIRiT*

RB LB T-DNA

50mg/1 Kanamycin-SO, 20mg/1 Phoshpinotricin

500mg/1  Carbenicillin
18 MS1 RF1
2, p-9, Figure 2

MS1 RF1
MS1RF1 MS1  BC2F1

17



RF1 T3 BC2F1 MS1RF1

4 MS1RF1
DNA
1996 9 3 PGS1 1997 5 26 PHY14
PHY35
DNA
2001 3 30
1996 9 26
PGS1 1997 12 24
PHY14
PHY35
DNA 2003 3 27
1995
1996 5 8
4 MS1RF1
4
MS1 RF1

18



MS1
1:1
T1
3:1

RF1

MS1 BC1F1 BC2F1
6, p-4, Table GBN092 p.8, Table FBN9301,

RF1
T2
MS1
RF1 T1
MS1 BC2F1
bar
RF1
T-DNA
MS1 F1
BC3F1 B

3/4 6, p-2, Table GBNO30,
Tl T2
6, p-3, Table GBNO30,
MS1 RF1
1
RF1 T3 DNA
PSsuAra PTA29 neo
MS1 RF1 1 T-DNA
2, p-10 18 MS1
T-DNA
3-1 3-2 MS1 RF1
5-1 5-2 p.20
BC2F1 BC4F1 A BC5F1 B
RF1 T1 T3 BC3F1 A
DNA PTA29
MS1 RF1

2, p-23, Figure 3,4
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S-prime 3-prime
flanking DNA. F'nos bamase PTA29 fianking DNA

3g?7 bar TP PSsulra neo Focs

5-1 MS1 T-DNA
bar bar TP
5-prime 3-prime
flanking DNA flanking DNA
RB 397 bar TP PSsuAra Inos barstar PTA29 Pnos neo Jocs LB
5-2 RF1 T-DNA
bar bar TP
MS1RF1 bar 1
2 bar
(6)
bar
MS1 bar 50
RF1 MS1RF1 100
MS1  BC1F1 RF1 T2 50
100 6, p.5 6, Table GBN114
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MS1  BC2F1 RF1 T3 MS1 50 RF1 100
6, p-8, Table FBN9301,

barnase barstar
MS1 barnase
1:1
RF1 MS1RF1 barstar
MS1 BC2F1 RF1 T3
MS1RF1 {F1 - Drakkar MS1(BC2F1) ><RF1(T3)}
6, p.10, Table FBN9301,
barnase barstar
MS1 RF1 bar barnase MS1
barstar RF1 neo MS1 BC2Fl RF1
T3
MS1
bar 0.1pg/ug
RNA barnase
0.4 pg/ug  RNA neo
0.1 pg/ug  RNA 2, p-43
RF1
bar
0.1pg/pug  RNA barstar
0.4 pg/ug  RNA neo
0.2 pg/ug  RNA ( 2, p-42)
MS1 F1 BC2F1 BC4F1 A BC4F1 B
RF1 T1 T3 BC3F1 A
BC3F1 B PAT
2, p-45
MS1 RF1 NPT MS1
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RF1 2,
p-48, Figure L11,

MS1 RF1 DNA
5
MS1RF1 MS1 RF1 DNA
PCR
7-1,7-2
6
MS1 RF1
MS1 RF1
F1 BARNASE BARSTAR 1:1
BARNASE
1995 MS1RF1{F1
Westar MS1(BC6F1) ><RF1(T5) 4 PGS1 }
Drakkar
B. juncea Cutlass B. juncea
4
2006
5

22



MS1RF1

/ a/
MS1RF1
14cm 4cm
MS1RF1 0.5¢9
MS1RF1
5lg 529 MS1RF1
MS1RF1 25.9 20.3 15.7
MS1RF1
MS1RF1 2.02><10*
MS1RF1
MS1RF1
4, p.5, 1,2
MS1RF1 35 12
1
5, p-19, 23 MS1RF1
82
MS1RF1
4, p.3
82
MS1RF1
MS1IRF1 100 99
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5,p.16 17

5, p-18, 21
MS1RF1 o/
4, p.5, 2
MS1RF1
4, p.3,
2
MS1RF1
20 1 MSIRF1 90.0
18/20 85.0 17/20 5,
p.21, 24
1
MSIRF1 1 2m
B. juncea Cutlass
4, p.10,
7.4 2.5 Cutlass 0.1
4, p.6, 4
5 30 37 68
Cutlass B. Juncea
1:1 0.3 1.1 6
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MS1RF1 2

5,p.7 8, 1,3,4,6,7 MS1RF1
3 MS1RF1
1
5, p.11 13,  11,13,14,16,17 MS1RF1
MS1RF1 2
PTYG
MS1RF1
MS1RF1
5, p.15, 19 MS1RF1
3
1
2

25



4
5
6
MS1RF1 1997 2003

MS1RF1 1997 2003

2 MS1RF1
3-1 p.27 3-2 p.28

2 MS1RF1 1997 2003
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3-1

1995 4
MS1 1995 4
1994 9
1995 4
RF1 1995 4
1994 9
1995 4
MS1RF1 1995 4
1994 9
1996 3
WS 1996 4
1996 3
RF1 1996 4
MS1RF1
2002 5
MS1 FSANZ
2003 7
0GTR
2002 5
FSANZ
RF1
2003 7
0GTR
MS1RF1
1997
2005
MS1 1997
2005
2005 4
1997
2005
EU RF1 1997
2005
2005 4
1997
2005
MS1RF1 1997
2005
2005 4
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3-2

1995
1996 5

1996 9  (PGS1)

1997 5  (PHY14, PHY35)
2001 3

1996 9  (PGS1)

1997 12 (PHY14, PHY35)
2003 3

59

60

30

28

200

13

Brassica napus L.

83



79
MS1RF1
4,p.5, 1,2
MS1RF1
5, p-19, 23
85.0
MS1RF1 PAT
MS1 BARNASE
BARNASE
5, p.16 18

5, p.21,

MS1RF1
24

29

MS1RF1
MS1RF1
MS1RF1
MS1RF1
MS1RF1

MS1RF1

MS1RF1

MS1RF1
90.0

NPT

RF1 BARSTAR
MS1RF1
BARSTAR



MS1RF1

BARNASE

ATP

MS1

PTA29

BARNASE RF1 BARSTAR
PAT NPT PAT
93 NPT
15 16
RNA
MS1RF1 BARNASE
BARSTAR 1:1
BARSTAR
barnase barstar

30



19

p-17, Table3

MS1RF1

MS1RF1

MS1RF1

31

MS1RF1

MS1RF1

MS1RF1

5, p-15,



1
B.rapa B.juncea B.nigra R. raphanistrum
B.rapa B. juncea
45 B. juncea
57
B.nigra R. raphanistrum

2

3

4
4

3
MS1RF1
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MS1RF1

B. juncea
1 MSI1RF1
5 30
4, p-6, 4
2 B.rapa
B.rapa
99 6.5 7.1 97
78  B.rapa
53
34
3 B.juncea
B. juncea
1:1 0.3 1.1
12 B. Juncea
MS1RF1
4, p.6, 4
B. juncea
12 BC
71 B. Juncea
20
4 B.nigra
B.nigra
(¢ 6

37 60 68
2.5 7.4

0.4 1.5
F1

40

B. juncea
6
41

B. juncea

F2

0.1

28

78 0.2

BC

12
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0.06

F2 BC

5 R.raphanistrum

R. raphanistrum
R.raphanistrun 600 1
14

R. raphanistrum

44
R. raphanistrum

MS1RF1
bar neo
B.rapa
3 BC3
86
barnase
43 barnase
barnase

3.1

F1
0.9 B.nigra
5
77
0.05
74;97
R. raphanistrum
91
3 24
3
barstar

PTA29

barnase

B.rapa

PTA29



MS1RF1

MS1IRF1 2003

MS1RF1

MS1RF1

MS1RF1 PAT

NPT
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MS1 BARNASE RF1 BARSTAR

MS1RF1
BARNASE BARSTAR
PAT NPT
BARNASE RNA
MS1RF1 BARNASE
BARSTAR 1:1
BARSTAR
barnase barstar
PTA29
MS1RF1
MS1RF1
MS1RF1
B.rapa B.juncea B.nigra R. raphanistrum
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MS1RF1

MS1RF1
B. juncea

bar
B. rapa

barnase

barnase

PTA29

neo

MS1RF1

37

barstar

PTA29

barnase

barnase



MS1 MS1
RF1 RF1

1-1 pTTM8RE

1-2 pTVE74RE

2 MS1 RF1

3-1 MS1

3-2 RF1

7-1 MS1

7-2 RF1
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16 8 18

4-10-8

( bar, barnase, barstar, Brassica napusL., MS1RF1, OECD Ul : ACS-BN@@4-7
><ACS-BN@Z1-4) ( MSIRF1 )

MS1RF1 MS1RF1
MS1RF1

MS1RF1
MS1RF1

MS1RF1 MS1RF1
MS1RF1

MS1RF1
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